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INTRODUCCION Y OBJETIVO

La Diabetes mellitus tipo 2 (DM2) es un trastorno metabdlico
caracterizado por una marcada resistencia a la insulina en los tejides
blanco; la prevalencia de DMZ presenta grandes diferencias en pobla-
ciones humanas; es muy alta en aquéllas originadas por migraciones
gue han cambiado su etilo de vida; alcanza niveles hasta del 30% en
poblaciones de americanos nativos como los Pima, que presentan la
incidencia més alta en el ambito mundial (1), en contraste con la
poblacién britanica que sdlo alcanza el 2%. Para explicar este feno-
meno James Neel propuso la hipatesis del "genotipo econdmico” en la
cual sugiere que el genotipo que confiere susceptibilidad a DMZ acom-
pafiada de obesidad, aparece en 10s humanos como un genotipo con
ventajas evolutivas para periodos de escasez de alimentos, perc es
desventajeso cuando la poblacién entra a perfodos de abundancia.

Con el fin de probar el efecto que el DNA mitocondrial (mtDNA),
puede tener en el genotipo econdmico nos propusimos evaluar la
asociacion de polimorfismos en mtDNA y DM2, comparando
estadisticamente las frecuencias alélices y haplotipicas de loci
polimérficos en el mtDNA entre un grupo de €asasy un grupo con-
trol para DM2 en poblacién antioguefia.
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METODOLOGIA

Se tipificaron 5 loci polimérficos que determinan haplogrupos
arnerindios (ver tablal) en mtDNA de 126 casos y 44 controles a
partir de ADN gendmico extraido de sangre periférica; se secuencio la
regién HVR | en 40 casos y 25 controles en un ABI 310, el analisis se
llevé a cabo con &l programa Arlequin.

RESULTADOS PRELIMINARES

No se encontraron diferencias significativas entre casos y con-
troles con respecto a la frecuencia de los haplogrupos evaluados; sin
embargo, en las secuencias se observé un polimorfismo C16126A
con diferencias significativas entre casos y controles con una fre-
cuencia de 0.18 y 0.72, respectivamente.

Tabla 1
Casos . Controles

Haplogrupo Frec Frec Haplotipo

A 0.368 0.386 1100

B 0.336 0.318 0110

G 0.096 0.068 0101

D 0 0.023 D100

AE 0.200 0.205 0100
*No amerindio =125 N = 44

DISCUSION

La distribucién de frecuencias de los haplogrupos no mostro
diferencias entre Jos grupos ni con lz poblacién general de Antioguia;
sin embargo, el polimorfismo C16126A refleja cierto efecto protec-
tor para DMZ.
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